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Ami pé0000c TUNRATOTOIN OGNS UVTIKEREVOV KoL EEAYMYNGS (UPUKTIPLETIKAOV
AtvovTal EIKOVEG IIKPOGKOTIOG, TUPTVAOV KLTTAP®V HE ¥POGTIKN ovoia [1].
A) Tunpotomoleiote TOLG TLPTVEG,

B) AmopiBpueiote Toug kot yro kdBe Evav amd avtovg vroroyiote: o) epfadd, Punkog
TEPLUETPOV, ¥) TNAiKO peydAov / pikpov nuda&ova cvppetpiog.

Yvvoptnoelg tov  Matlab mov mlavog  cag  ypewdlovior:  watershed,
regionprops,distance transform

INUEVDOELS

H epyocio vroPfdiietor oto eclass (mnyoiog kddkag Kot Keipevo pe eneENynon tov
KOOKO KOl OTOTEAEGLLOLTAL).

Ot po1ttég Ba eEnynoovv Tpoopikd to, frHaTo TS EpYUciog TOVG.
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